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Cwiczenie 12 (Pliki)

Zadanie 12.1. Wyobraz sobie, ze jeste$ bioinformatykiem i otrzymujesz kod gene-
tyczny do analizy w pliku tekstowym.

Kod DNA sktada sie z 4 zasad azotowych: adeniny(A), cytozyny(D), guaniny(G),
tyminy(T). Idealny kod DNA wyglada nastepujaco:

TGCACGATCATGTCTACTATCCTCTCTATGGTGGGGTT. ..

Zdarza sie, jednak, ze kod zawiera mate jak i duze litery. Kolejny problem to
maszyny sekwencjonujace nie sa wolne od btedéw. W zaleznosci od maszyny btedy
sekwencjonowania moga zosta¢ zamienione na znak — czy litere N. W dokumentacji
znajduje sie nastepujacy zapis:

gdy jakos¢ sekwencji nie pozwala dokladnie odczytaé rodzaju zasady azotowej
wstawiany jest znak ,-” Natomiast, gdy laser sczytujacy zeslizgnie sie, wstawiane
sg litery ,N”, jednoczesnie ostatnia warto$é¢ zasady jest ponownie odczytywana bez
ubytku zasady w tym miejscu.

(a) wezytaj plik http://wmii.uwm.edu.pl/ muranova/WdPSt2025-26/DNA.txt

(b) policz ile razy wystepuje w kodzie kazda zasada azotowa - adenina, cytozyna,
guanina, tymina.

Oczys¢ DNA z btedéow typu N.

Policz wystapienia sekwencji GAGA

Znajdz miejsce (indeks) w taricuchu, gdzie wystepuje 7 guanin z rzedu
Znajdz miejsce (indeks) , gdzie od korica taricucha wystepuje 6 cytozyn
Policz ile razy w kodzie pojawila sie sekwencja CTGAAA

W sekwencji CTGAAA czasem mutuje ostania litera A, wowczas jako$é ostat-
niej litery moze by¢ watplia. Ile sekwencji znajdziesz, jesli wezmiesz pod uwage
watpliwa, ostatnia adenine?
(i) Na podstawie czystej nici utworz odpowiadajaca jej ni¢ RNA (ni¢ RNA w
miejscu tyminy bedzie mie¢ uracyl (U)). Nic RNA zapisz do nowego pliku
RNA .txt
Zadanie 12.2. Mozna uzywaé biblioteka random
(a) Napisz program, ktory w petli generuje 100 liczb catkowitych od -100 do 100
i zapisuje kazda z tych liczbe do odpowiedniego pliku: parzyste do even.txt, a
nieparzyste do odd.txt.

(b) Napisz program, ktory wezyta pliki utworzone w poprzednim zadaniu i obliczy
sume oraz Srednia arytmetyczng liczb znajdujacych sie w kazdym z nich.


http://wmii.uwm.edu.pl/~muranova/WdPSt2025-26/DNA.txt

